
Features: 

moe = mul.cloning site, over‐expression 

1. vermilion as selectable marker 
2. a3B/P site specific integra:on 
3. Amp resistant 
4. For over‐expression 
  •10X UAS 
  •HSP70 promoter  
  •Two insulators 
  •One Lz introns 
5. To simplify cloning 
  •MCS method (EcoRI, BglII, XbaI) 
  •One step 

664‐2543, vermillion; 2568‐ 2935, a3B; 2946‐3377, gypsy; 3394‐3428, loxp; 3433‐3545, 5XUAS; 3551‐3584, loxp;  
3591‐3700 5XUAS; 3703‐3966, Hsp70; 3967‐3985, a3R; 4015‐4197, Lz intron; 4199‐4904, SV40 polyA tail;  
4910‐5341, gypsy 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CACCTAAATTGTAAGCGTTAATATTTTGTTAAAATTCGCGTTAAATTTTTGTTAAATCAGCTCATTTTTTAACCAATAGGCCGAAATCGGCAAAATCCCTTATAAATCAAAAGAATAGACC
GAGATAGGGTTGAGTGTTGTTCCAGTTTGGAACAAGAGTCCACTATTAAAGAACGTGGACTCCAACGTCAAAGGGCGAAAAACCGTCTATCAGGGCGATGGCCCACTACGTGAACCATCAC
CCTAATCAAGTTTTTTGGGGTCGAGGTGCCGTAAAGCACTAAATCGGAACCCTAAAGGGAGCCCCCGATTTAGAGCTTGACGGGGAAAGCCGGCGAACGTGGCGAGAAAGGAAGGGAAGAA
AGCGAAAGGAGCGGGCGCTAGGGCGCTGGCAAGTGTAGCGGTCACGCTGCGCGTAACCACCACACCCGCCGCGCTTAATGCGCCGCTACAGGGCGCGTCCCATTCGCCATTCAGGCTGCGC
AACTGTTGGGAAGGGCGATCGGTGCGGGCCTCTTCGCTATTACGCCAGCTGGCGAAAGGGGGATGTGCTGCAAGGCGATTAAGTTGGGTAACGCCAGGGTTTTCCCAGTCACGACGTTGTA
AAACGACGGCCAGTGAATTGTAATACGACTCACTATAGGGCGAATTGGGTACAAGCTTATTTATTTTGTTATGTTATATGTATTATATGTCAGACATAAAGAAAAGGAACACATCAAATGT
GATAACAAAGACTAAACAAGTAATTTTATTACACCAAAACGACAAAACAGTAGGCAGAACAAACAACGCATAGCCAAACATTGACGAATTGGATACCCTGCCGATTGTCAGACACTTTTGT
TGATCAGTTTCTTGCGAATGGTCTCGTCCAGCGGTGGAATCGCCTCGCGGGGAATCAGAAAAGTGGACAGATTGAACAGATCCAGAAACACCTTGTACCGATCACTGAAACCAAAAAAAAA
CAAAGGGAGAACAGTTTGAGTTCATTGATCCCCGATATAATCACATCTGCGATGATCACCTGAGAGTGGAGCGCAGATATTGATATCCAGACGAGCCACCAGTGCCCAACTGTTGGGATCC
AATCATGCGTTGCACCATGATCACGTGATTGTCTGCGGCGGGAATAGAAAGTATTTGGTTAGGAAAACCAGTCTTAAACATAAGATATATTTATAAAAGAGTATCAAAGAATGCAATACTT
ACATCTCCACTTGGTTATTAACGAGTCGATGTCCATGAGCAGGGTGAGCAACTGGTGTGGTTGGCTGAACCTGGGTTCATCCCTATAGAAGGTGATCATGATGGCTCCCTGAAGGGCACGA
TGGCTAAACCGGCGATCCCCACGACGCACCAGTGCATCGTGCACTGCCGGATCAAAGATGGAGCGATACACCTCGCGTCGCTTCTCAATGTCCATGAGGCGGTAGTTTTTCGCCTTCTCCA
CGGGCTCCTCCATGGCGCTCTGTACCTGCGCCTCCAGGAATCGATCGACGCTCTCCTGAAACTTGGCCCAGAAGTTGAAGCCACTCTCCTCCAGTCCGGGCGTCCTCTCCAGCCATCGCTG
CACTAGCTCCAGTAGCGAGGGATCTTTCTCCGAGTTGCGAATCGAGTTCCGCGCCTCCTCGTCGCTAAAGACATCCGAGTACTTCTGGTTGTATCTCACCCGCTGCTCTGTCAGAACTCCC
AGCTTGTTCTCGATCAAACGGAACTGCAGCGACTGAAAACCAGATGCGGGTGCCAGGTACTTGCGGAAGTCCATGAAGTCTAGCGGGGTCATGGTCTCCAGAATGGGCACTTGGTCCACCA
GGAGCTGTACAAAGGAAGTTATAAACGGATTTTGGTAAGAGATTCAGAAAGCACTCACTTTTAGAATCAGAACCACTCGGTTCAGTCGCTTGACAATCTCCAGCGTCTTGGTTTCATCGAT
GACCTCTGCATCCAACATGTCTCGTATGGAGTCGAACTCAAAGATGATCTGCTTGAACCAAAGCTCGTAGGCTGTGGCGAAGGTACTTAAATGCCATTGAGTGTTGTCATCAAAGTTGTAA
ACCTACTCACCCTGGTGCGTGATGATGAACAGATGCTCATCGTGCACGGGTCGCTTGTCCTCCTCGGACAGCATACACTGGGCATCCAGCAGTTTGTCCAGCATCAGATACTCTCCATAGA
TTTTGCCCACTTCCGTGGTTAATGGCACCGCCGAATCATCGTGATCGTTTCTGTATGGGTTTGAATTGAATCGCAGAACTGAAGATCGATTGGCATTCCTGGACAGCACGTGCTGGTGCTC
ACCCGTTTCCTGCATAGGGACAGCTCATGGTGCACAGCTCAGATCAGATCGTGACTCCTCGAGCGGCGGATGCTGGCGAACTGATCTCCGCCAGCGGACCGGAGATGAGACCCCAGCGAAC
CGATAACAGAGCGAGAGAGCTCCAGTTCCGACTGATTGCACAGTCGGTGATCTGGGCGATGGGCACTGCCAGATAGGCTGGGAATTATCAATCACTTGAGGTGAAAGTGCGGCGCACACAA
ATAAGCTTGATATCATCGATCTCGAGGCTGCATCCAACGCGTTGGGAGCTCTCCGGATCAATTCGGCTTCAGGTACCGTCGACGATGTAGGTCACGGTCTCGAAGCCGCGGTGCGGGTGCC
AGGGCGTGCCCTTGGGCTCCCCGGGCGCGTACTCCACCTCACCCATCTGGTCCATCATGATGAACGGGTCGAGGTGGCGGTAGTTGATCCCGGCGAACGCGCGGCGCACCGGGAAGCCCTC
GCCCTCGAAACCGCTGGGCGCGGTGGTCACGGTGAGCACGGGACGTGCGACGGCGTCGGCGGGTGCGGATACGCGGGGCAGCGTCAGCGGGTTCTCGACGGTCACGGCGGGCATGTCGACA
AGCCGAATTGATCCACTAGAAGGCCTAATTCGGTACACTAGTTGGCCACGTAATAAGTGTGCGTTGAATTTATTCGCAAAAACATTGCATATTTTCGGCAAAGTAAAATTTTGTTGCATAC
CTTATCAAAAAATAAGTGCTGCATACTTTTTAGAGAAACCAAATAATTTTTTATTGCATACCCGTTTTTAATAAAATACATTGCATACCCTCTTTTAATAAAAAATATTGCATACTTTGAC
GAAACAAATTTTCGTTGCATACCCAATAAAAGATTATTATATTGCATACCCGTTTTTAATAAAATACATTGCATACCCTCTTTTAATAAAAAATATTGCATACGTTGACGAAACAAATTTT
CGTTGCATACCCAATAAAAGATTATTATATTGCATACCTTTTCTTGCCATACCATTTAGCCGATCAATTGTGCTCGGCAACAGTATATTTGTGGTGTGCCAACCAACAACACTAGTAGTAC
CAGCTTATAACTTCGTATAATGTATGCTATACGAAGTTATCTGCAGGCAGGTCGGAGTACTGTCCTCCGAGCGGAGTACTGTCCTCCGAGCGGAGTACTGTCCTCCGAGCGGAGTACTGTC
CTCCGAGCGGAGTACTGTCCTCCGAGCGGAGACTCCCATGGATAACTTCGTATAATGTATGCTATACGAAGTTATGGATCCGCAGGTCGGAGTACTGTCCTCCGAGCGGAGTACTGTCCTC
CGAGCGGAGTACTGTCCTCCGAGCGGAGTACTGTCCTCCGAGCGGAGTACTGTCCTCCGAGCGGAGACTCGTCGACAGCGAGCGCCGGAGTATAAATAGAGGCGCTTCGTCTACGGAGCGA
CAATTCAATTCAAACAAGCAAAGTGAACACGTCGCTAAGCGAAAGCTAAGCAAATAAACAAGCGCAGCTGAACAAGCTAAACAATCTGCAGTAAAGTGCAAGTTAAAGTGAATCAATTAAA
AGTAACCAGCAACCAAGTAAATCAACTGCAACTACTGAAATCTGCCAAGAAGTAATTATTGAATACAAGAAGAGAACTCTGAATAGGGAATTGGGAATTCCAGATCTGACAGTCTAGAGCA
AACTAGTTCTGATCTGCTAGACAATTGTTGGCATCAGGTAGGCATCACACACGATTAACAACCCCTAAAAATACACTTTGAAAATATTGAAAATATGTTTTTGTATACATTTTTGATATTT
TCAAACAATACGCAGTTATAAACTCATTAGCTAACCCATTTTTTCTTTGCTTATGCTTACAGATTGCAAAGAACTAGAGCCGCGGGATCTTTGTGAAGGAACCTTACTTCTGTGGTGTGAC
ATAATTGGACAAACTACCTACAGAGATTTAAAGCTCTAAGGTAAATATAAAATTTTTAAGTGTATAATGTGTTAAACTACTGATTCTAATTGTTTGTGTATTTTAGATTCCAACCTATGGA
ACTGATGAATGGGAGCAGTGGTGGAATGCCTTTAATGAGGAAAACCTGTTTTGCTCAGAAGAAATGCCATCTAGTGATGATGAGGCTACTGCTGACTCTCAACATTCTACTCCTCCAAAAA
AGAAGAGAAAGGTAGAAGACCCCAAGGACTTTCCTTCAGAATTGCTAAGTTTTTTGAGTCATGCTGTGTTTAGTAATAGAACTCTTGCTTGCTTTGCTATTTACACCACAAAGGAAAAAGC
TGCACTGCTATACAAGAAAATTATGGAAAAATATTTGATGTATAGTGCCTTGACTAGAGATCATAATCAGCCATACCACATTTGTAGAGGTTTTACTTGCTTTAAAAAACCTCCCACACCT
CCCCCTGAACCTGAAACATAAAATGAATGGAATTGTTGTTGTTAACTTGTTTATTGCAGCTTATAATGGTTACAAATAAAGCAATAGCATCACAAATTTCACAAATAAAGCATTTTTTTCA
CTGCATTCTAGTTGTGGTTTGTCCAAACTCATCAATGTATCTTATCATGTCTGGTTCCAGAGCTCTGGCCACGTAATAAGTGTGCGTTGAATTTATTCGCAAAAACATTGCATATTTTCGG
CAAAGTAAAATTTTGTTGCATACCTTATCAAAAAATAAGTGCTGCATACTTTTTAGAGAAACCAAATAATTTTTTATTGCATACCCGTTTTTAATAAAATACATTGCATACCCTCTTTTAA
TAAAAAATATTGCATACTTTGACGAAACAAATTTTCGTTGCATACCCAATAAAAGATTATTATATTGCATACCCGTTTTTAATAAAATACATTGCATACCCTCTTTTAATAAAAAATATTG
CATACGTTGACGAAACAAATTTTCGTTGCATACCCAATAAAAGATTATTATATTGCATACCTTTTCTTGCCATACCATTTAGCCGATCAATTGTGCTCGGCAACAGTATATTTGTGGTGTG
CCAACCAACAACGAGCTCCAGCTTTTGTTCCCTTTAGTGAGGGTTAATTTCGAGCTTGGCGTAATCATGGTCATAGCTGTTTCCTGTGTGAAATTGTTATCCGCTCACAATTCCACACAAC
ATACGAGCCGGAAGCATAAAGTGTAAAGCCTGGGGTGCCTAATGAGTGAGCTAACTCACATTAATTGCGTTGCGCTCACTGCCCGCTTTCCAGTCGGGAAACCTGTCGTGCCAGCTGCATT
AATGAATCGGCCAACGCGCGGGGAGAGGCGGTTTGCGTATTGGGCGCTCTTCCGCTTCCTCGCTCACTGACTCGCTGCGCTCGGTCGTTCGGCTGCGGCGAGCGGTATCAGCTCACTCAAA
GGCGGTAATACGGTTATCCACAGAATCAGGGGATAACGCAGGAAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTC
CGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGA
CCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGT
GCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGA
GCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGGACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTG
GTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTC
TGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGAGATTATCAAAAAGGATCTTCACCTAGATCCTTTTAAATTAAAAATGAAGTTTTAAATCAATCTAAAGTATATAT
GAGTAAACTTGGTCTGACAGTTACCAATGCTTAATCAGTGAGGCACCTATCTCAGCGATCTGTCTATTTCGTTCATCCATAGTTGCCTGACTCCCCGTCGTGTAGATAACTACGATACGGG
AGGGCTTACCATCTGGCCCCAGTGCTGCAATGATACCGCGAGACCCACGCTCACCGGCTCCAGATTTATCAGCAATAAACCAGCCAGCCGGAAGGGCCGAGCGCAGAAGTGGTCCTGCAAC
TTTATCCGCCTCCATCCAGTCTATTAATTGTTGCCGGGAAGCTAGAGTAAGTAGTTCGCCAGTTAATAGTTTGCGCAACGTTGTTGCCATTGCTACAGGCATCGTGGTGTCACGCTCGTCG
TTTGGTATGGCTTCATTCAGCTCCGGTTCCCAACGATCAAGGCGAGTTACATGATCCCCCATGTTGTGCAAAAAAGCGGTTAGCTCCTTCGGTCCTCCGATCGTTGTCAGAAGTAAGTTGG
CCGCAGTGTTATCACTCATGGTTATGGCAGCACTGCATAATTCTCTTACTGTCATGCCATCCGTAAGATGCTTTTCTGTGACTGGTGAGTACTCAACCAAGTCATTCTGAGAATAGTGTAT
GCGGCGACCGAGTTGCTCTTGCCCGGCGTCAATACGGGATAATACCGCGCCACATAGCAGAACTTTAAAAGTGCTCATCATTGGAAAACGTTCTTCGGGGCGAAAACTCTCAAGGATCTTA
CCGCTGTTGAGATCCAGTTCGATGTAACCCACTCGTGCACCCAACTGATCTTCAGCATCTTTTACTTTCACCAGCGTTTCTGGGTGAGCAAAAACAGGAAGGCAAAATGCCGCAAAAAAGG
GAATAAGGGCGACACGGAAATGTTGAATACTCATACTCTTCCTTTTTCAATATTATTGAAGCATTTATCAGGGTTATTGTCTCATGAGCGGATACATATTTGAATGTATTTAGAAAAATAA
ACAAATAGGGGTTCCGCGCACATTTCCCCGAAAAGTGC
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